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AlphaFold3: A grande conquista na predicao de
comportamento de proteinas

Pesquisadores louvam outra "R$#{' '} leap forward" para Inteligéncia Artificial apés o Google
DeepMind apresentar a versdo mais recente do programa AlphaFold, que pode prever como as
proteinas se comportam na complexa sinfonia da vida.

Este avancgo promete trazer nova luz para a maquinaria biolégica que subjaz aos organismos
Vivos e impulsionar avancos bolédo dupla sena campos que vao desde antibiéticos e terapia
contra o cancer até novos materiais e plantacdes resistentes.

Uma das principais conquistas na predicdo de proteinas

"E um marco importante para nés", disse Demis Hassabis, CEO da Google DeepMind e da spin-
off Isomorphic Labs, que co-desenvolveu o AlphaFold3. "A biologia € um sistema dinamico e vocé
precisa entender como as propriedades da biologia emergem através das interacdes entre
diferentes moléculas."

Versdes anteriores do AlphaFold se concentraram bol&o dupla sena prever as estruturas 3D de
200 milhdes de proteinas, os blocos de construcao da vida, a partir de seus componentes
quimicos. Saber qual forma uma proteina assume é crucial porque isso determina como a
proteina vai funcionar — ou malfuncionar — dentro de um organismo vivo.

Versao do AlphaFold Enfoque

AlphaFold Predicéo da estrutura 3D de proteinas
AlphaFold2 Previsdo de interacfes entre proteinas
AlphaFold3 Previséo de interagfes de proteinas com outras moléculas e ions

AlphaFold3 foi treinado boldo dupla sena uma base de dados global de estruturas moleculares
3D e da um passo bolao dupla sena direcédo a predicdo de como as proteinas interagem com as
outras moléculas e ions com que elas se encontram. Quando perguntado a fazer uma previsédo, o
programa comec¢a com uma huvem de atomos e vai moldando-a gradativamente na estrutura
prevista com maior precisao.

Na Nature, os pesquisadores descrevem como o AlphaFold3 pode prever como as proteinas
interagem com outras proteinas, ions, trechos de cddigo genético e moléculas menores, como
aguelas desenvolvidas para medicamentos. Nas experiéncias, a precisdo do programa variou de
62% a 76%.

"Acho que vamos desbloquear muita nova ciéncia”, disse John Jumper, que trabalhou no projeto
no Google DeepMind. "Estamos vendo jaearly testers usarem isso para entender como a célula
funciona e como pode falhar boléo dupla sena estados doentes."”

Académicos podem usar o AlphaFold3 para trabalho ndo comercial através do servidor dedicado
do Google.

A morte do marido cheirava a cardamomo. O cheiro de muitas coisas, mas minha primeira
memodria era o bolo e os pdes com manteiga macia para cartdo-cardamos a cor da manha no
domingo; Eu estava fazendo um homem péo gengibre pelo segundo aniversério dele nosso filho
- estdavamos comemorando dois dias antes — Domingo foi melhor que terca feira (ter¢ca), E meu
menino ainda jovem demais pra saber as diferengas mesmo assim Meu esposo n&o fazia uma
meia maratona fora Daarhus' na costa leste

Tudo estava pronto. Bunting pendurado no teto da sala de estar, balées presos bolao dupla sena



todos os lugares! A nova bicicleta equilibrio do Elmer foi encostada na parede O aniversariante
tirava uma sesta antes dos convidados chegarem Logo o apartamento seria preenchido com
pessoas e eu gostei um momento tranquilo diante das tempestades...

Ent&o o telefone tocou.
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